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Wykaz świadczeń medycznych – Formularz cenowy
PAKIET NR 1
	Rodzaj badania
	Czas wykonania
(dni robocze)
	Ilość na
36 m-cy
	Cena jednostkowa badania 
(bez VAT)
	Wartość zamówienia
(bez VAT)

	[bookmark: _Hlk202874368]Badanie mutacji BRAF V600 
Analiza jednej lub kilku mutacji wykrywanych od jednego do 6 amplikonów przy użyciu reakcji PCR/ sekwencjonowania Sangera/ 
	do 5 dni 
	310
	
	

	Badanie ekspresji PD-L 1 
Badanie wykonywane techniką IHC z zastosowaniem przeciwciała 22C3 lub SP263
	do 5 dni 
	760
	
	

	Badanie mutacji KRAS + NRAS + BRAF 
Analiza 6-40 amplikonów metodą sekwencjonowania Sangera
	do 10 dni
	850
	
	

	MSI- niestabilność mikrosatelitarna
Badanie mutacji dynamicznych
	do 10 dni
	400
	
	

	Badanie mutacji BRCA (bloczek parafinowy)
Sekwencjonowanie NGS (powyżej 40 amplikonów)
	do 20 dni
	200
	
	

	Badanie mutacji BRCA (krew obwodowa)
Sekwencjonowanie NGS dla wariantów germinalnych do 0,2 Mb (megabazy)
	do 20 dni
	1000
	
	

	Badanie mutacji EGFR
Analiza jednej lub kilku mutacji wykrywanych od jednego do 6 amplikonów przy użyciu reakcji PCR/ sekwencjonowania Sangera/ 
	do 10 dni 
	60
	
	

	NGS panel kliniczny– badanie tech. NGS

Test obejmuje:
- proste mutacje (SNV, delins) w genach: ALK, BRAF, EGFR, ERBB2/HER2, KRAS, PIK3CA, FGFR1, FGFR2, FGFR3;
- warianty fuzyjne/ delecje i duplikacje eksonów: ALK, BRAF, EGFR (EGFRvIII), ERBB2/HER2, FGFR1, FGFR2, FGFR3, NRG1, MET (ex. 14 skipping), NTRK1, NTRK2, NTRK3, NUTM1, PIK3CA, RET, ROS1. 

Sekwencjonowanie NGS (powyżej 40 amplikonów) 
Badany materiał: bloczek parafinowy
	do 20 dni
	190
	
	

	Badanie mutacji genu PIK3CA 
Obejmuje mutacje C420R, E542K, E545A, E545D, E545G, E545K, Q546E, Q546R, H1047L, H1047R i H1047Y
	do 10 dni
	130
	
	

	Badanie ekspresji antygenu ALK techniką IHC
	do 10 dni
	10
	
	

	Badanie amplifikacji genu HER2 
FISH do komórek nowotworowych z zastosowaniem jednej sondy DNA lub sondy z zestawem kontrolnym
	do 5 dni
	10
	
	

	Razem
	-
	-
	-
	


PAKIET NR 2
	Rodzaj badania
	Czas wykonania
(dni robocze)
	Ilość na
36 m-cy
	Cena jednostkowa badania 
(bez VAT)
	Wartość zamówienia
(bez VAT)

	Badanie rearanżacji genu BRAF 
FISH do komórek nowotworowych z zastosowaniem jednej sondy DNA lub sondy z zestawem kontrolnym
	do 10 dni
	10
	
	

	Badanie mutacji KIT 
Analiza jednej lub kilku mutacji wykrywanych od jednego do 6 amplikonów przy użyciu reakcji PCR/ sekwencjonowania Sangera/ 
	do 5 dni 
	10
	
	

	Badanie mutacji PDGFRA + KIT
Analiza 6-40 amplikonów metodą sekwencjonowania Sangera
	do 10 dni 
	10
	
	

	Badanie mutacji EGFR + ALK + ROS1 + 
PD-L1
FISH do komórek nowotworowych z zastosowaniem kilku sond (od 2 do 3 zestawów sond)
	do 10 dni 
	10
	
	

	Badanie mutacji w genie KRAS
Analiza jednej lub kilku mutacji wykrywanych od jednego do 6 amplikonów przy użyciu reakcji PCR/sekwencjonowania Sangera
	do 7 dni
	10
	
	

	Badanie rearanżacji genu FGFR2 metodą FISH
FISH do komórek nowotworowych z zastosowaniem jednej sondy DNA lub sondy z zestawem kontrolnym

	do 10 dni
	10
	
	

	Badanie ekspresji antygenu HER2 w tkance nowotworowej
	do 10 dni
	10
	
	

	Badanie rearanżacji genu ALK metodą FISH
FISH do komórek nowotworowych z zastosowaniem jednej sondy DNA lub sondy z zestawem kontrolnym
	do 10 dni
	50
	
	

	Badanie mutacji ROS 1
FISH do komórek nowotworowych z zastosowaniem jednej sondy DNA lub sondy z zestawem kontrolnym
	do 10 dni
	50
	
	

	DPYD – niedobór dehydrogenazy dihydropirymidynowej

Badanie wariantów genetycznych genu DPYD (DPD). 
Analiza jednej lub kilku mutacji wykrywanych w od jednego do 6 amplikonów przy użyciu sekwencjonowania Sangera
	do 7 dni
	10
	
	

	MDM2- badanie amplifikacji metodą FISH   
FISH do komórek nowotworowych z zastosowaniem jednej sondy DNA lub sondy z zestawem kontrolnym
	do 10 dni
	20
	
	

	DDIT3-badanie rearanżacji genu DDIT3 metodą FISH
FISH do komórek nowotworowych z zastosowaniem jednej sondy DNA lub sondy z zestawem kontrolnym
	do 10 dni
	10
	
	

	SS18- badanie rearanżacji genu SS18 metodą FISH   
FISH do komórek nowotworowych z zastosowaniem jednej sondy DNA lub sondy z zestawem kontrolnym
	do 10 dni
	10
	
	

	EWSR1- badanie rearanżacji genu EWSR1 metodą FISH
FISH do komórek nowotworowych z zastosowaniem jednej sondy DNA lub sondy z zestawem kontrolnym
	do 10 dni
	10
	
	

	COL1A1-PDGFB- badanie genu fuzyjnego metodą FISH
FISH do komórek nowotworowych z zastosowaniem jednej sondy DNA lub sondy z zestawem kontrolnym
	do 10 dni
	10
	
	

	IDH1/IDH2- badanie mutacji
Analiza jednej lub kilku mutacji wykrywanych w od jednego do 6 amplikonów przy użyciu reakcji PCR/ sekwencjonowania Sangera 
	do 10 dni
	20
	
	

	Kodelacja 1p/19q- badanie metodą FISH
FISH do komórek nowotworowych z zastosowaniem kilku sond (od 2 do 3 zestawów sond)
	do 10 dni 
	10
	
	

	BCL2- badanie rearanżacji metodą FISH
FISH do komórek nowotworowych z zastosowaniem jednej sondy DNA lub sondy z zestawem kontrolnym
	do 10 dni
	30
	
	

	BCL6- badanie rearanżacji metodą FISH
FISH do komórek nowotworowych z zastosowaniem jednej sondy DNA lub sondy z zestawem kontrolnym
	do 10 dni
	20
	
	

	MYC- badanie rearanżacji metodą FISH
FISH do komórek nowotworowych z zastosowaniem jednej sondy DNA lub sondy z zestawem kontrolnym
	do 10 dni
	25
	
	

	MMR- badanie ekspresji antygenów MLH1, MSH2, MSK6, PMS2
Badanie techniką IHC
	do 7 dni
	200
	
	

	MGMT- badanie metylacji promotora genu MGMT
Analiza metylacji
	do 10 dni
	10
	
	

	RET- badanie mutacji
Analiza jednej lub kilku mutacji wykrywanych w od jednego do 6 amplikonów przy użyciu sekwencjonowania Sangera; badanie z krwi obwodowej (badanie predyspozycji genetycznych)
	do 20 dni
	10
	
	

	RET- badanie rearanżacji genu RET tech. FiSH
Badanie FISH do komórek nowotworowych z zastosowaniem jednej sondy DNA lub sondy z zestawem kontrolnym; badanie z bloczka parafinowego 
	do 10 dni
	10
	
	

	Badanie antygenu p53 w tkance nowotworowej (p53 IHC)
	do 10 dni 
	20
	
	

	Badanie mutacji genu POLE
Analiza jednej lub kilku mutacji wykrywanych od jednego do 6 amplikonów przy użyciu reakcji PCR/sekwencjonowania Sangera
	do 10 dni
	25
	
	

	Badanie rearanżacji genu USP6 metodą FISH
FISH do komórek nowotworowych z zastosowaniem jednej sondy DNA lub sondy z zestawem kontrolnym
	do 10 dni
	10
	
	

	NGS panel kliniczny 2: 
Zakres badania: 
Mutacje (SNV, indel) w genach: AKT1, ALK, BRAF, CTNNB1, DDR2, EGFR, ERBB2, FGFR1, GNAS, HRAS, IDH1, IDH2, KRAS, MAP2K1, MET, NRAS, PIK3CA, RET, ROS1. 
Fuzje genów: ALK, AXL, BRAF, CCND1, EGFR, FGFR1, FGFR2, FGFR3, MET, NRG1, NTRK1, NTRK2, NTRK3, PPARG, RAF1, RET, ROS1, THADA.
	do 15 dni
	10
	
	

	NGS sarcoma panel – badanie mutacji i rearażacji w diagnostyce mięsaków:  
Zakres badania:
Mutacje (SNV, indel) w genach: ALK, BRAF, CTNNB1, EGFR, ETV6, FGFR1, FGFR2, FGFR3, MET, MYOD1, NTRK1, NTRK2, NTRK3, PDGFRA, RET, ROS1.
Fuzje genów: ALK, BCOR, BRAF, CAMTA1, CCNB3, CIC, CSF1, EGFR, EPC1, ERG, ESR1, ETV1, ETV4, ETV5, ETV6, EWSR1, FGFR1, FGFR2, FGFR3, FOS, FOSB, FOXO1, FUS, GLI1, HMGA2, JAZF1, MBTD1, MDM2, MEAF6, MET, MGEA5, MKL2, NCOA1, NCOA2, NCOA3, NR4A3, NTRK1, NTRK2, NTRK3, NUTM1, PAX3, PDGFB, PDGFRA, PHF1, PLAG1, PRKCA, PRKCB, PRKCD, RAF1, RET, ROS1, SS18, STAT6, TAF15, TCF12, TFE3, TFG, USP6, VGLL2, YAP1, YWHAE.
	do 15 dni
	10
	
	

	Płynna biopsja – panel podstawowy w guzach litych: 
Badanie mutacji w genach: AKT1, ALK, AR, BRAF, CDK6, CTNNB1, EGFR, ERBB2, ERBB3, ESR1, FGFR1, FGFR2, FGFR3, HRAS, IDH1, IDH2, KIT, KRAS, MAP2K1, MET, NRAS, NTRK1, NTRK2, NTRK3, PDGFRA, PIK3CA, RET, ROS1, TP53.
	do 15 dni
	10
	
	

	NGS panel lymphoma - badanie mutacji i rearanżacji w diagnostyce chłoniaków: 
Test obejmuje:
- proste mutacje w genach: AKT3, ALK, BAX, BCL2, BIRC3, BRAF, BTK, CARD11, CCND1, CD79B, CREBBP, DNMT3A, ETV6, EZH2, FBXW7, IDH1, IDH2, JAK1, JAK2, JAK3, KRAS, MYD88, NOTCH1, NOTCH2, NRAS, PDGFRA, PLCG1, PLCG2, RHOA, SF3B1, STAT3, STAT5B, STAT6, WT1, XPO1
- fuzje genów: ALK, BCL2, BCL6, BCR, BIRC3, CBFB, CCND1, CCND3, CDK6, CHIC2, CIITA, CREBBP, DEK, DUSP22, EIF4A1, ETV6, FGFR1, JAK2, KMT2A, MALT1, MKL1, MLF1, MLLT10, MYC, NFKB2, NOTCH1, P2RY8, PDCD1LG2, PDGFRA, PRDM16, STIL, TCF3, TP63
- exon skipping w genach: NTOCH1
	do 15 dni
	10
	
	

	NGS panel ginekologiczny – diagnostyka raka trzonu macicy, jajnika met. NGS 
Badanie obejmuje geny: mutacje w genach POLE, POLD1, TP53, KRAS, PTEN, PIK3CA, MLH1, MSH2, MSH6, PMS2, BRCA1, BRCA2 oraz badanie niestabilności mikrosatelitarnej (MSI)
	do 20 dni
	10
	
	

	Podstawowy panel mutacji w nowotworach litych met. NGS: 
Badanie obejmuje geny:
AKT1, ALK, APC, AR, ATRX, BRAF, CDK4, CDK6, CDKN2A, CTNNB1, DDR2, EGFR, ERBB2, ERBB3, ERBB4, ESR1, FBXW7, FGFR1, FGFR2, FGFR3, FOXL2, GNA11, GNAQ, GNAS, H3F3A, HIST1H3B, HRAS, IDH1, IDH2, JAK2, KIT, KRAS, MAP2K1, MAP2K2, MET, MTOR, MYC, NOTCH1, NOTCH2, NOTCH3, NOTCH4, NRAS, NTRK1, NTRK2, NTRK3, PDGFRA, PIK3CA, POLD1, POLE, PTEN, RAF1, RB1, RET, RICTOR, ROS1, SMAD4, SMO, TERT, TP53, VHL,
Wykrywane warianty genetyczne: SNV, indel, CNV, ITD oraz jeśli w materiale jest co najmniej 30% komórek nowotworowych - MSI
	do 15 dni
	10
	
	

	Podstawowy panel genów fuzyjnych w nowotworach litych met. NGS- analiza obejmuje weryfikację: 
- obecności rearanżacji (genów fuzyjnych) zlokalizowanych w 39 genach: AKT1, ALK, AXL, BRAF, BRD3, BRD4, DNAJB1, EGFR, ERBB2, ERBB4, ERG, ESR1, FGFR1, FGFR2, FGFR3, KIT, LTK, MAP2K1, MAP3K3, MAP3K8, MET, MYB, MYBL1, NRG1, NTRK1, NTRK2, NTRK3, NUTM1, PAX8, PDGFRA, PIK3CA, PPARG, PRKCA, PRKCB, RAF1, RET, ROS1, TMPRSS2, TRIM11; 
- obecności prostych mutacji (SNV, indel) w sekwencjach kodujących 38 genów: AKT1, ALK, BRAF, CTNNB1, CYSLTR2, DDR2, EGFR, ERBB2, ERBB4, ESR1, FGFR1, FGFR2, FGFR3, GNA11, GNAQ, GNAS, H3F3A, HIST1H3B, HRAS, IDH1, IDH2, KEAP1, KIT, KRAS, MAP2K1, MET, NRAS, NTRK1, NTRK2, NTRK3, PDGFRA, PIK3CA, POLD1, POLE, RET, ROS1, STK11, TP53; 
- badanie delecji eksonu 14 genu MET (MET exon 14 skipping mutations) - badanie delecji eksonów 2-7 genu EGFR (EGFRvIII)
	do 20 dni
	10
	
	

	Rozszerzony panel genów fuzyjnych w nowotworach litych metodą NGS
Analiza obejmuje obecność rearanżacji (genów fuzyjnych)/mutacji zlokalizowanych w 137 genach:
ACVR2A, AKT1, AKT2, AKT3, ALK, AR, ARHGAP26, ARHGAP6, AXL, BCOR, BRAF, BRD3, BRD4, CAMTA1, CCNB3, CCND1, CD274, CIC, CRTC1, CSF1, CSF1R, CTNNB1, DNAJB1, EGF, EGFR, EPC1, ERBB2, ERBB4, ERG, ESR1, ESRRA, ETV1, ETV4, ETV5, ETV6, EWSR1, FGF1, FGFR1, FGFR2, FGFR3, FGR, FOS, FOSB, FOXO1, FOXO4, FOXR2, FUS, GLI1, GRB7, HMGA2, HRAS, IDH1, IDH2, IGF1R, INSR, JAK2, JAK3, JAZF1, KIT, KRAS, MAML2, MAP2K1, MAST1, MAST2, MBTD1, MDM2, MEAF6, MET, MGEA5, MKL2, MN1, MSMB, MUSK, MYB, MYBL1, MYC, MYOD1, NCOA1, NCOA2, NCOA3, NFATC2, NFE2L2, NFIB, NOTCH1, NOTCH2, NR4A3, NRAS, NRG1, NTRK1, NTRK2, NTRK3, NUMBL, NUTM1, PAX3, PAX8, PDGFB, PDGFD, PDGFRA, PDGFRB, PHF1, PHKB, PIK3CA, PKN1, PLAG1, PPARG, PRDM10, PRKACA, PRKACB, PRKCA, PRKCB, PRKCD, PRKD1, PRKD2, PRKD3, RAD51B, RAF1, RELA, RET, ROS1, RSPO2, RSPO3, SS18, SS18L1, STAT6, TAF15, TCF12, TERT, TFE3, TFEB, TFG, THADA, TMPRSS2, USP6, VGLL2, WWTR1, YAP1, YWHAE
	do 20 dni
	10
	
	

	Rozszerzony panel mutacji w nowotworach litych z genami rekombinacji homologicznej 
Zakres badania: SNV, indel: AKT1, ALK, APC, AR, ATM, ATRX, BARD1, BRAF, BRCA1, BRCA2, BRIP1, CDK12, CDK4, CDK6, CDKN2A, CHEK1, CHEK2, CTNNB1, DDR2, EGFR, ERBB2, ERBB3, ERBB4, ESR1, FANCA, FANCL, FBXW7, FGFR1, FGFR2, FGFR3, FOXL2, GNA11, GNAQ, GNAS, H3F3A, HIST1H3B, HRAS, IDH1, IDH2, JAK2, KIT, KRAS, MAP2K1, MAP2K2, MET, MTOR, MYC, NOTCH1, NOTCH2, NOTCH3, NOTCH4, NRAS, NTRK1, NTRK2, NTRK3, PALB2, PDGFRA, PIK3CA, POLD1, POLE, PTEN, RAD51B, RAD51C, RAD51D, RAD54L, RAF1, RB1, RET, RICTOR, ROS1, SMAD4, SMO, STK11, TERT, TP53, VHL Badanie CNV: AKT1, ALK, AR, ATM, BARD1, BRAF, BRCA1, BRCA2, BRIP1, CDK12, CDK4, CDK6, CHEK1, CHEK2, EGFR, ERBB2, ERBB3, ESR1, FGFR1, FGFR2, FGFR3, JAK2, KIT, KRAS, MET, MYC, NRAS, PDGFRA, PIK3CA, PTEN, RAD51B, RAF1, RET, RICTOR, STK11, TERT
	do 20 dni
	10
	
	

	HRD – badanie zaburzeń rekombinacji homologicznej metodą NGS
Sekwencjonowanie NGS (powyżej 40 amplikonów)
	do 30 dni
	10
	
	

	HLA-A – genotypowanie wariantu HLA-A*0201
Analiza jednej lub kilku mutacji wykrywanych od jednego do 6 amplikonów przy użyciu reakcji PCR/sekwencjonowania Sangera
	do 10 dni
	10
	
	

	NGS płynna biopsja w raku płuca
Zakres badania:
Mutacje w genach: ALK, BRAF, EGFR, ERBB2 (HER2), KRAS, MAP2K1, MET (w tym exon 14 skipping), NRAS, PIK3CA, ROS1, TP53;
Rearanżacje genów: ALK, RET, ROS1;
Zaburzenia liczby kopii genu (CNV): MET
	do 15 dni
	10
	
	

	Ocena stanu genów HRR (rekombinacji homologicznej) met. NGS; 
(BRCA1, BRCA2, ATM, CDK12, CHECK2, PALB2, RAD51C)
	do 15 dni
	10
	
	

	Razem
	-
	-
	-
	



									
							……………………………….……………………..
							Podpis i pieczęć osoby uprawnionej/ osób uprawnionych 
							                     do reprezentowania Wykonawcy

















